
AXE 2 - Bioinformatique

Analyse bioinformatique des séquences nucléiques et
protéiques

OBJECTIFS

- Comprendre les méthodes de base à utiliser pour mener une analyse de séquences
- Savoir exploiter les ressources bioinformatiques publiques
- Savoir utiliser les logiciels d’alignement, de recherche d’homologie, d’annotation de gènes et de protéines

PUBLIC

Chercheurs, ingénieurs ou techniciens en biologie et santé

PREREQUIS

Être familier avec le travail sur ordinateur (navigateur internet, traitement de texte)

PROGRAMME

- Banques de données généralistes pour les séquences nucléotidiques et protéiques : présentation de
GenBank, RefSeq, Uniprot, PDB, Gene Ontology, KEGG, leurs différences et leurs spécificités, présentation
des systèmes d'interrogation, formats des données, qualité des données
- Recherche de similarités entre séquences : alignement deux à deux, historique, modèles de score,
alignement global, alignement local
- Alignement multiple : stratégies d'alignement, approches progressives et itératives, difficultés et limites,
exemple des logiciels Muscle et Clustal Omega
- Recherche d’homologie avec le logiciel BLAST : algorithme sous-jacent, paramètres, significativité et
visualisation des résultats, déclinaisons en BLASTN, BLASTP et BLASTX
- Annotation structurale de séquences génomiques : recherche d’ORF, biais d'usage des codons, prédiction
de séquences codantes et de gènes, formats d’annotation
- Annotations structurale et fonctionnelle de protéines : modélisation de motifs (matrices et HMM),
recherche des domaines protéiques (InterProScan)
- Autres exemples d’application : conception d’amorces (primer3 et primer-blast), reconstruction
phylogénétique (parcimonie, approches bayésiennes)

EQUIPEMENT

Un ordinateur sera mis à la disposition de chaque stagiaire.

INTERVENANTS

H. Touzet (chercheuse) et P. Pericard (ingénieur de recherche)

Environnement scientifique
et technique de la formation

Plateformes Lilloises en Biologie et
Santé
https://ums-plbs.univ-lille.fr/
Plateforme Bilille
https://wikis.univ-lille.fr/bilille/accueil

RESPONSABLE
Hélène TOUZET
Directrice de recherche
UMR 9189

LIEU
LILLE (59)

ORGANISATION
3 jours
De 5 à 10 stagiaires

MÉTHODES PÉDAGOGIQUES
La formation alternera parties théoriques
(50 %) et parties pratiques (50 %) sur
ordinateur et utilisera des outils libres
accessibles en ligne. En outre, tout au long
de la formation, des exercices corrigés
permettront au stagiaire d’évaluer son
acquisition des connaissances.
Un fichier au format PDF et un site web
dédié seront mis à disposition du stagiaire.

COÛT PÉDAGOGIQUE
1300 Euros

À L'ISSUE DE LA FORMATION
Evaluation de la formation par les
stagiaires
Envoi d’une attestation de formation

DATE DU STAGE
Réf. 24 023 : du mercredi 19/06/24 à
09:00 au vendredi 21/06/24 à 17:00
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