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ORGANISATION

Formation sur 4 demi-journées (matins)
De 3 a 10 stagiaires

METHODES PEDAGOGIQUES

- Formation a distance

- Cours interactifs

Des debriefings a la fin de chaque
demi-journée permettront au stagiaire
d’évaluer I'acquisition des connaissances.
Un fichier téléchargeable au format PDF
sera mis a disposition du stagiaire.

coUT PEDAGOGIQUE
900 Euros

A L'ISSUE DE LA FORMATION
Evaluation de la formation par les
stagiaires

Envoi d’une attestation de formation

DATE DU STAGE
Réf. 24 202 : du lundi 01/07/24 & 09:00
au jeudi 04/07/24 a13:00

AXE 12 - Biologie moléculaire et biochimie

Epigénétique : concepts, techniques - Introduction

A distance

OBJECTIFS

- Comprendre les nombreuses perspectives et les limites des études en épigénétique

- Connaitre les différents porteurs de I'information épigénétique et leurs interactions

- Connaitre les avantages et limites des méthodes actuelles et savoir les choisir selon les questions
biologiques

PUBLIC

Chercheurs, ingénieurs, responsables de plateformes

Afin d’adapter le contenu du stage aux attentes des stagiaires, un questionnaire téléchargeable sur notre
site internet devra étre complété et renvoyé au moment de I'inscription

Prérequis : connaissances de base en biologie moléculaire

PROGRAMME

Parmi les faits marquants de la recherche en biologie ces dernieres années, des resultats
expérimentaux soutiennent I'existence d’une part d’hérédité non liée a la séquence de I'’ADN. Cette
information non-génétique, qualifiée ici d’€pigénétique, est véhiculée par des mécanismes induisant
des changements dans les fonctions des genes et n'impliquant pas de modification de la séquence
d’ADN proprement dite. Une fois acquis, ces changements peuvent étre transmis au travers des
divisions cellulaires et au travers des générations d'organismes pluricellulaires.

Les informations épigénétiques peuvent étre stockées de différentes maniéres. La méthylation de
I'ADN est le porteur d'information épigénétique le plus tudié, suivie par les modifications d'histones.
Une méthode émergente est I'ATAC-seq qui fournit une image fine de I'accessibilité de la chromatine.
Elle peut donc étre utilisée pour identifier les régions génomiques avec des structures polymorphes au
niveau de leur chromatine. Forts de notre expérience en tant que plateforme d'Epigénomique
Environnementale, nous proposons une formation qui répond aux besoins de formation théorique de
base sur les concepts et les techniques d’analyse en épigénétique.

Cours

- Epigénétique : une introduction

- Les porteurs de I'information épigénétique et les différentes méthodes d'analyse
- Quelle approche expérimentale pour quelle question ?

La formation peut étre complétée par des modules optionnels pour répondre a des besoins en
formation pratique (Utlisation IP-Star, ChIP-seq, ATAC-seq, MeDIP, séquencage bisulfite...) et/ou
I'analyse des données. Veuillez nous contacter si vous étes intéresse.

EQUIPEMENT

Il est demandé aux stagiaires d'étre équipés d'un ordinateur portable avec connexion internet, micro et
webcam.

INTERVENANTS

C. Chaparro (ingénieur), C. Grunau et S. Maury (professeurs)
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